Verejna databaze nukleotidovych sekvenci
parvalbuminového genu ryb

Protein parvalbumin (PVALB) ma dlleZitou roli v mnoha biologickych procesech; zakladni funkci je
regulace vymény intracelularnich vapenatych iontt (Ca**) v rychlych svalovych vldknech. Koncentrace
PVALB ve svaloviné se u ryb pohybuje od 0 do >1,5 mmol na litr.

Rodina gen( kédujici PVALB se déli na dva typy gend, alfa (a) a beta (f1, B2). Na molekularni Urovni
se tyto isoformy vyznamné lisi. Bylo prokazano, Ze kostnaté ryby (Teleostei) pfevazné exprimuji ve
svalové tkani B-PVALB, zatimco chrupavditi (Chondrostei) exprimuji a-PVALB.

a-PVALB u ryb je pro lidi obecné nealergicky (zatimco napf. v Zabim, kufecim a krokodylim mase
plsobi jako alergen); naopak B-parvalbumin je povazovan za hlavni alergen. Detekce tohoto genu tak
umoziuje nepfimy prlkaz pfitomnosti rybiho alergenu ve vzorku.

Parvalbuminovy gen také slouzi jako vhodny genomovy marker pro identifikaci ryb. Vysoce
konzervované Ctyri exony a tfi introny z néj délaji vhodny nastroj pro autentizaci rybich druhd, coz
umoziiuje odhalovat podvody s rybami (ndhrada drazsich druhd levnéjsimi apod), a zaroven
umoznuje kvantifikovat zastoupeni rybi svaloviny.
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Obr.1: Pfehled zastoupeni parvalbuminového genu u Zivocicht dle sekvenci dostupnych v databazi
NCBI. Cervené podbarvené jsou zndmé alergeny. Upraveno dle Mukherjee, S., Bartos, O., Zderikova,
K., Handk, P., Horka, P., & Musilova, Z. (2021). Evolution of the parvalbumin genes in teleost fishes
after the whole-genome duplication. Fishes, 6(4), 70.



Databaze vznikla ve spolupraci s pracovniky Pfirodovédecké fakulty Univerzity Karlovy, Vysoké sSkoly
chemicko-technologické a spolecnosti BidFood Czech Republic s.r.o. v rdmci feSeni projektu NAZV
QK1910231.

Kolekce celogenomovych sekvenci ryb, zahrnujici parvalbumin

(Vystup projektu QK1910231-V9)

Data jsou dostupnd v databazi GenBank pod pfistupovym Cislem , BioProject ID: PRINA915854"
(https://www.ncbi.nlm.nih.gov/sra/PRINA915854 ), pfipadné pod samostatnymi pfistupovymi Cisly:

o jelec tloust (Squalius cephalus): SAMN32407622 / SRX18849585,

e ouklej obecna (Alburnus alburnus): SAMN32407623 / SRX18849586,

e plotice obecna (Rutilus rutilus): SAMN32407624 / SRX18849587,

e perlin ostrobtichy (Scardinius erythrophthalmus): SAMN32407625 / SRX18849588,
e cejn velky (Abramis brama): SAMN32407626 / SRX18849589.

Celogenomové sekvenovani bylo provedeno s vyuZitim platformy lllumina (lllumina HiSeq 2500) u péti
vybranych druh ryb z celedi Cyprinidae. Ziskané sekvence byly zvefejny v databazi Short Read Archive, ktera
poskytuje prostor pro uloZeni a zverejnéni celého datasetu zdrojovych ¢teni (raw reads), na zakladé kterych pak
Ize nasledné analyzovat celé genomy.
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prozkoumani diverzity a evoluce parvalbuminovych gent a zaroven zajisténi specificity (a nebo naopak
univerzality) navrhovanych primerQ pro testovani rybich vyrobk(.

Vystup QK1910231V009 byl schvalen Ministerstvem zemédélstvi (Cislo jednaci: MZE-36115/2023-
18122).

Prace byla finanéné podporena grantem Ministerstva zemédélstvi CR, NAZV (QK1910231).
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