>M2_F
GTGGGAKAATMGTTGAGTTTGATACAAGCCTGATATGAATGTCTATGTATCTATT
TCAGTTAATGTATCAAGCTTTATTTCACCAACCTGTCAACAGCTTGATACTGTCT
GTATTATTTGACCTGCAGTATCGTGTTTCAGTATGAAATGCAGCAAAATTCACAT
GTTTATCCCCATTGTTCTCTTTTTTGTTGTCATTTATGTGTTTGATGTCGTTCAATA
ACTGCGGCACTTCCTCCCTGATCTCTCTGCATCAAGCTGTTCYGCCAGAACTTC
CAAA

>M2_R
AGGGAAAAATAGGGGGGAARTGACCACTGTCTGATTCCATTTGWACGTWATATT
TCCCTTATGAATCWGGCTKTGAAAAAAAAGAGTCACATGTGTTAATGATGGTAAA
GATGAAACGCCATGAGTCGGACTACAATWAGTTCTCGTCTTYTTATTATCCCCTC
TTTACACTGTTATGTCACCATATAWGGTTACAAACACCTTAAAATAAGGCTAAAA
SAACAACCAACATTTAATTGTCCAKGAAGATGAGCCTGTTTTTCCTTTACCTTTAY
MTWMTGTCCCCRTGATCCATCTGGTGTC




